ZIVOTOPIS

Jméno a pFrijmeni: Mgr. Dagmar Riegert Bystricka, Ph.D.
Nejvyssi dosaZené vzdélani: Vysokoskolské (Mgr., Ph.D.)

09/1995 — 06/2005 Biologicka fakulta, JU v Ceskych Budg&jovicich
Soucasny zaméstnavatel: GENLABS s.r.o.

Pracovni zku$enosti:
1) 10/2013 —trva, GENLABS s.r.o.

Vedouci laboratote
- expert v oblasti projektti zamétenych na molekularni biologii a genetiku
- nastaveni fungovani procesu pro spravnou laboratorni praxi
- lektorska ¢innost, vedeni bakalafskych a magisterskych praci
- vyuka na vysoké Skole — Zaklady genetiky
- vzdélavani a rozvoj zaméstnancl
- nastaveni systému fizené dokumentace
- akreditace laboratofe dle normy CSN EN ISO 15189:2013

2) 06/2008 - 12/2911, Vseobecna fakultni nemocnice Praha, Centrum nadorové
cytogenetiky, UKBLD, VFN a 1. LF UK

Klinicky bioanalytik pro lékafskou genetiku

- zavedeni mikro¢ipovych technologii (aCGH - an array Comparative Genomic
Hybridization a SNP array - a Single Nucleotide Polymorphism array) do
cytogeneticky zamétené laboratofe nastaveni strategie fizeni lidskych zdroji

- optimalizace protokold

- analyza ziskanych dat vytvofeni a implementace zaméstnaneckych benefiti

- lektorska ¢innost

- ptiprava odbornych publikaci v impaktovych ¢asopisech

- cytogeneticka analyza kultivovanych lymfocyti kostni diené

- 14- denni staz - STSM (Short Time Scientific Mission) v ramci projektu COST

3) 03/2004 — 04/2008, Laboratoi molekularni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské
Budé¢jovice, a.s.

Bioanalytik

- vyuziti metod molekularni biologie pro rutinni diagnostiku

- izolace DNA i RNA z periferni krve, kostni dfené, tkani

- vySetfeni trombofilnich mutaci — Faktor V Leiden, Protrombin G20210A a
polymorfismu MTHFR C677T, mutaci v HFE genu (kddon 282, 65 a 63) pomoci PCR
a restrikéniho $tépeni

- zjiStovani mutaci u Cytochromi P450 CYP 2C9 a CYP 2C19, ApoB 100, Apo E,
polymorfismu MTHFR A1298C pomoci real-time PCR



- vySetfeni mikrodeleci chromozomu Y pomoci multiplex PCR

- relativni kvantifikace transkriptu u t(9;22)-bcr/abl fazniho genu, t(14;18)-IgH/bcl2 a
enzymi DPD, TS a TP pomoci real-time PCR

- vySetfeni mutaéniho statusu IgVH u CLL pacientti — sekvenace PCR produktu,
analyza sekvenci, prace s internetovymi databazemi NCBI Blast a IMGT/V-QUEST

- externi spolupréace na grantech GA CR pti BF JU zabyvajicich se popula¢ni ekologii,
molekularni metody jako RAPD nebo analyza mikrosatelitii byly vyuzity pro
zjistovani genetické variability populaci napt. Molinia caerulea (RAPD) nebo Falco
tinnunculus (analyza mikrosateliti).

4) 02/2001-06/2004 Ustav molekularni biologie rostlin AV CR v Ceskych Bud&jovicich.

vysokoskolsky odborny pracovnik

- projekt COST; téma: paralelni detekce viru bramboru pomoci DNA ¢ipt
- pedagogicka praxe

- cast na mezinarodnich konferencich

- 2 impaktové publikace

5) 12/1999 —12/2000 Oddéleni lékaiské genetiky, Nemocnice Ceské Budgjovice
Jiny odborny pracovnik - biolog
- karyotypovani
- molekularni cytogenetika
- optimalizacr metody PRINS (Primed in situ hybridization) pro diagnostické

Gcely

6) 1. 7. — 30. 10. 2003 — zahranicni staz.

Biofyzikalni ustav pii Johannes Kepler University of Linz v Rakousku.
Téma: Méfeni vazby cis-platiny na plazmidovou DNA pomoci AFM (Atom Force
Microscopy) — optimalizace metody.

od roku 2009 -2017
Pedagogicka participace na kurzu potadaném tistavem UHKT, Praha - Prakticky kurz
microarray technik, kurzu Zaékady genetiky, ZSF JCU a Molekularni diagnostické metody v

lékarské genetice, Ptirodovédecka fakulta JU

Radné ziskané (vlastnéné) certifikaty:

24.5. 2006 Atestace v oboru VySetfovaci metody v 1ékaiské genetice — molekularni genetika.



18. —22. 10. 2009 Odborny kurz. 2nd Course in Integration of cytogenetics, microarrays and
masive sequencing in biomedical and clinical research, Bologna, Italy.

2005-2016 certifikaty z odbornych akci potadanych Spole¢nosti 1ékaiské genetiky nebo
zahrani¢ni konference, aktivni i pasivni Gcasti.

Aktivni spoluprace s Jihoceskou univerzitou a dal§imi institucemi probihajici
na téchto arovnich:

e vedeni bakalarskych a magisterskych diplomovych praci

e zajisténi povinnych odbornych praxi v arealu genetické laboratore GENLABS (5-10
studentli/rok)

e pedagogicka ¢innost — Zaklady genetiky na ZSF JCU, garant D. Riegert Bystticka

e pedagogicka ¢innost - Molekularni diagnostické metody v 1ékafské genetice, garant D.
Riegert Bystticka

e pedagogicka ¢innost -Genetika, garant D. Riegert Bystiicka

e Aktivni spoluprace na projektu TRIO FV 30421 - GenomKIT - hledani genovych
cilt souvisejicich farmakogenomikou (metabolismus 1ékii), nutrigenomikou
a sportem 2018- 2021)

Uspé&na ucast v grantové soutéZi Studentské grantové agentury (SGA) na PR
JU, priklady témat:

1. Mozna asociace polymorfismu TaqlA v genu pro dopaminovy receptor D2 (DRD2) s
lidskym chovanim.

2. Possibilities of genetic testing in pacients with dementia.

3. Pharmachip Project: Examination of Clinically Significant Gene Variants
UsingDifferent Molecular Biology Methods to Validate the Microarray Method

4. Genetic aspects of melanoma with focus on mutations in CDKN2A gene

5. Possible genetic association between lactose intolerance and irritable bowel syndrome

6. Geneticka podstata histaminové intolerance

Moznosti zefektivnéni 1é€by psychickych poruch na zakladé€ detekce

vybranych genovych variant zodpovédnych za metabolismus antidepresiv

Néazev projektu: Mozna geneticka asociace mezi laktozovou intoleranci a syndromem
drézdivého tracniku.

Nézev projektu: Geneticka podstata histaminové intolerance
Uspésné obhdjené bakaldiské prdce 2014-2022:

BAKALARSKE PRACE
1. Analyza polymorfismu NRF2 genu pomoci metody PCR
2. Moznosti genetického testovani mutaci a polymorfismi v souvislosti s
kardiovaskularnim onemocnénim.
3. Ruzné ptistupy genetického testovani Leidenské mutace
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Lakt6zova intolerance: vyskyt ve svétové populaci a moznosti jeji diagnostiky
Lakt6zova intolerance: vyskyt ve svétové populaci a moznosti jeji diagnostiky
Vysetieni laktozoveé intolerance metodou sekvenovani

Vysetieni potravinovych intoleranci pomoci soupravy Immunolab IgG4 Screen
Nutritional Lineblot

Vyznam vySetieni predispozice pro pozdni Alzheimerovu chorobu pomoci metod
molekularni biologie

Geny a Alzheimerova choroba, moznosti diagnostiky

Vysetteni polymorfisma v genu CYP1A2 a jejich klinicky vyznam

Optimalizace metody PCR ARMS pro vysetieni Leidenské mutace

Vysetteni genetickych predispozic pro celiakii v rodiné s vyskytem onemocnéni
diabetes mellitus 1. Typu

Imunopatogeneze celiakalni sprue a jeji genetické aspekty

Imunopatogeneze celiakalni sprue a jeji genetické aspekty

"Vyskyt polymorfisml v genu <i>COMT</i> a jejich moZn4 asociace s riznymi
typy onemocnéni u ¢lovéka"

Vyuziti metody RFLP PCR, PCR ARMS a reverzni hybridizace pro detekci
nejcastéjSich trombofilnich mutaci v ¢eské populaci

Diabetes mellitus versus celiakie, genetické testovani uvedenych onemocnéni pomoci
Kitu Protrans

Analyza genovych polymorfismi v MBL2 genu a jeji diagnosticky vyznam
Validace metody PCR-RFLP pro stanoveni laktézové intolerance

"Detekce mutaci spojovanych se zvySenym vyskytem nadorti prsu a vaje¢nikli pomoci
modernich metod molekularni biologie

"Syndrom familiarniho vyskytu maligniho melanomu (FAMMM): vyznam
preventivniho genetického testovani pomoci mutaé¢ni analyzy genit CDKN2A a
CDK4"

Aterosklerdza a geneticky vliv polymorfismu v genu MTHFR

Stanoveni vyskytu alely HLA B*27 v ¢eské populaci a jeji vyznam pro diagnostiku
Bechtérevovy choroby

Optimalizace metody PCR pro vysetieni polymorfismu v genu PAI-1

Problematika kojeni a vyvoje imunitniho systému u ¢loveéka

Vliv polymorfisml enzymu methylentetrahydrofolat reduktaza a trombofilnich mutaci
na pribéh gravidity

Validace metody PCR pro stanoveni izotypovych variant v genu ApoE

Vyznam detekce polymorfismil v genech pro methylentetrahydrofolatreduktazu
C667T (MTHFR C667T) a apolipoproteinu E (ApoE) v souvislosti s onemocnénim
osteopordzy

Analyza polymorfismu genu NQO1 pomoci metody PCR

MoZn4 asociace polymorfismil genu COMT s psychiatrickymi onemocnénimi
Vysetieni polymorfismi v genu IFITM3 pomoci sekvenace a jejich klinicky vyznam
pro prabeh virovych onemocnéni

Molekularni detekce vybranych genovych polymorfisml souvisejici s vyzivou
(validace nutri¢ipu)

Zavedeni vySetieni mutace VO60OE v genu BRAF v klinické laboratoti



DIPLOMOVE PRACE

37. Vyskyt laktdézové intolerance v ¢eské populaci

38. Mozna asociace polymorfisml v genu pro dopaminovy receptor D2 (<i>DRD2</i>) s
lidskym chovanim

39. Geneticke aspekty melanomu

40. Moznosti individualizované farmakoterapie u psychiatrickych pacientt na zakladé
polymorfisml vybranych genti zodpovédnych za metabolismus 1é¢iv

41. Vyznamné genetické faktory asociované s vyskytem vybranych psychiatrickych
diagnoz v ¢eské populaci

42. Analyza vybranych genovych polymorfismu a jeji vyznam pro individualizovanou
farmakoterapii

43. Vyskyt polymorfismli v genu <i>MTHFR</i> a jejich moZzna asociace se sterilitou a
problematikou opakovanych spontannich potrati v ceské populaci

44. HLA typizace v klinické praxi - vyuziti k testovani predispozic k onemocnénim
autoimunitniho typu

PROBIHAJICI PRACE

45. Vyznam predispozi¢nich genetickych faktort pro diagnostiku potravinovych
intoleranci

46. Optimalizace metody real-time PCR pro kvantifikaci lidské mtDNA v klinickych
vzorcich

47. Soucasny vyskyt laktozoveé intolerance a intolerance bilkoviny kravského mléka v
Ceské populaci

48. VySetfeni SNP rs4680 a rs4818 genu COMT metodou sekvenace ve
vybranych skupinach pacient
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Complex Chromosomal Aberrations in Myelodysplastic Syndromes (MDS). Conference: 7th
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Zemanova Z, Michalova K, Brezinova J, et al. 2009: Complex chromosomal aberrations in
bone marrow cells of 86 patients with myelodysplastic syndromes (MDS). Conference: 14th
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JOURNAL 94: 13-14

Banzetova H, Bystricka, D, Cerna O. et al. 2006: First finding of Gy(a-) phenotype in the
Czech Republic since its discovery in 1967. Possible relationship to original probands found
in the USA in 1967-1968. VOX SANGUINIS 91(3):102-103

Bystricka D, Lenz O, Mraz I, Piherova L, Kmoch S, Sip M. 2005: Oligonucleotide-based
microarray: A new improvement in microarray detection of plant viruses. JOURNAL OF
VIROLOGICAL METHODS 128(1-2):176-182

Bystricka D, Lenz O, Mraz I, Dedic P, Sip M. 2003: DNA microarray: Parallel detection of
potato viruses. ACTA VIROLOGICA 47 J(1):41-44

Jazykové znalosti:

Anglicky jazyk — zptisobily uzivatel

Pocitacové znalosti - uZivatelsky:

MS Office (Word, Excel, Powerpoint), ADOBE Acrobat, Webové prohlizece

Ridi¢sky priikaz: Skupiny B






